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BAKGRUND

Syftet med klapphingstprojektet dr att undersoka den genetiska bakgrunden till
kryptorkism hos histar. Kryptorkism dr en komplex defekt, och paverkas troligtvis
bade av genetik och miljofaktorer. Prevalensen av kryptorkism hos héstar ligger
mellan tva och atta procent, och varierar mellan olika raser. I projektet har vi
fokuserat pa att samla in prover fran sa manga héstar som mojligt for att sedan kunna
fokusera pa den ras dér vi fatt in storst antal prover.

MATERIAL OCH METODER
Under projektets gang har samarbeten etablerats med flertalet ATG-kliniker i Sverige,
samt UDS i Uppsala och Milarkliniken for att samla in prover i form av blod och

harrétter fran kryptorkida hingstar for att kunna utféra en genetisk jaimforelse mellan
friska och drabbade individer.

For att kunna identifiera en association mellan genetiska markérer och en komplex
sjukdom eller defekt (komplex betyder i detta fall att sjukdomen/defekten orsakas av
ett flertal olika genvarianter och ev dven miljofaktorer) krivs ett mycket stort antal
individer for att sikerstélla statistisk signifikans. Arbetet med att samla in DNA-
prover fran drabbade hingstar kommer fortsitta fram till minst 2015.

Vi har dven utfort en arvbarhetsberikning som resulterade i att vi kunde visa att
kryptorkism é&r #rftligt hos histar, nagot som tidigare anats, men till var kinnedom ej
publicerats vetenskapligt. Syftet med studien var att uppskatta prevalensen och
arvbarheten av kryptorkism hos svenskfodda islandshdstar. Ett frageformulir
skickades ut till 80 av de storsta islandshdstuppfodarna i Sverige. I formuldret fragade
vi om alla hingstar som har fotts pa garden hade bada testiklarna nedvandrade i
pungen vid en, sex eller tolv manaders alder. Svarsfrekvensen var 57 %, vilket
innebar information om 858 histar, efter 230 fader och 471 modrar. Logistisk
regression anvindes for att analysera betydelsen av olika miljoeffekter for
kryptorkism och genetiska parametrar estimerades med linjdra djurmodeller.

RESULTAT

Den insamlade informationen visar att det dr vanligt att testiklarna nedvandrar senare
an vid sex manaders alder hos islandshistfol. Vid 12 manaders alder saknar ndrmare 9
% av de 655 hingstar vi har information fran vid denna tidpunkt en eller bada
testiklarna i pungen. Genom logistisk regression kan vi se att sannolikheten for
kryptorkism paverkas av gard och fodelsear. Da information efter 12 manaders alder
inkluderades var dven avelsvirde for mankhdjd signifikant. Genetiska parametrar for
kryptorkism vid 6 (n=332), 12 (n=655) eller 6ver 12 manaders alder (n=751)
estimerades genom anvidndning av en linjdr djurmodell. Den estimerade arvbarheten
var 0.23 (S.E. 0.19), 0.14 (S.E. 0.13), och 0.08 (S.E. 0.10) och transformerad till



kontinuerlig skala 0.42, 0.43 respektive 0.30.

DISKUSSION

Dessa resultat stodjer att kryptorkism &r drftligt hos héstar och kan minskas genom
medvetet avelsarbete. Dokumentationen av forekomst av kryptorkism behover
forbittras for att detta ska vara mgjligt. Genom en vidare utredning av de molekyléra
orsakerna till den genetiska predispositionen hos vissa individer/familjer hoppas vi na
ett steg ndrmare att pa ett medvetet sitt minska prevalensen av denna defekt.

Denna studie kommer submitteras till Equine Veterinary Journal i juli. Under
sommaren/hosten kommer dven en populdrvetenskaplig variant av artikeln att
publiceras i Islandshésten.

Insamlingen av material for den genetiska studien fortsitter fram till &tminstone 2015.
Forhoppningsvis har vi under denna tid kunnat samla in sa manga prover som Kkrivs
for den molekylidrgenetiska analysen. Under arbetet med insamling av arvbarhetsdata
for islandshéstar paborjades en likadan studie pa varmblodiga travhistar. Vi fortsitter
nu dven arbetet med att samla in data for att 6ka kunskapen om vilken alder som kan
riknas som normal for testikelnedvandring och anvindas i definitionen av egenskapen
for avelsarbete, bl.a. i samarbete med tva av Sveriges storsta travstuterier.

PUBLIKATIONER

Flera av nedan publikationer har haft finansiering fran annan killa, men tas upp dnda
eftersom de producerats under samma tidsperiod.
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OVRIG RESULTATFORMEDLING
Klapphingstprojektet har uppmérksammats i flertalet av de svenska hésttidskrifterna,
som Ridsport, Hiastmagazinet, Histfocus, Islandshésten och Trav- och Galoppronden.

Ett urval av lidnkar till olika artiklar:

http://www.tidningenridsport.se/Hastliv/Hastliv/2012/5/SLU-forskare-soker-
klapphingstar/

http://www.veterinarmagazinet.se/genetiken-bakom-klapphingst-kartlaggs--6707512

http://www.hastmagazinet.com/newsltem.aspx?id=32572

http://www.hastsverige.se/Nyhetslistal .html?news=13611

http://gotlandsruss.ifokus.se/discussions/4d713d6cb9cb46222d053¢79-forskning-om-
klapphingstar




Projektet har dven presenterats pa olika moten bade inom och utom SLU, bl a pa
héstforskartriffar, externa seminarier och 1 form av ett examensarbete utfort av Kim
Jaderkvist. Examensarbetet har dnnu inte lagts ut offentligt pga att studien ska
publiceras forst.
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